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A.1. Situación profesional actual

Puesto Postdoctoral Research Associate
Fecha inicio 2023
Organismo / Institución Instituto de Investigación Biomédica de Salamanca

(IBSAL-IECSCYL)/Proyecto HARMONY Plus (IMI-BD4BO)
Departamento / Centro
País España Teléfono
Palabras clave Metodos de analisis de datos; Biomedicina; Biología molecular,

celular y genética; Genómica; Cáncer; Base de datos
 
A.2. Situación profesional anterior

Periodo Puesto / Institución / País
2020 - 2023 Postdoctoral Research Associate / Instituto de Investigación

Biomédica de Salamanca (IBSAL-IECSCYL)/Proyecto
HARMONY (IMI-BD4BO) / España

2019 - 2020 Postdoctoral Research Associate (Junior) / Charité -
Universitätsmedizin Berlin / Alemania

2018 - 2019 Postdoctoral Research Associate (Junior) /
Instituto de Investigación Biomédica de Salamanca
(IBSAL-IECSCYL)/Proyecto HARMONY (IMI-BD4BO) / España

2016 - 2018 Postdoctoral Research Associate (Junior) / Instituto de
Investigación Biomédica de Salamanca (IBSAL)/Fundación
Española de Hematología y Hemoterapia (FEHH) / España

2013 - 2015 Ph.D. Candidate / Fundación de Investigación del Cáncer
(FICUS)/Proyecto NGS-PTL (FP7-FEDER) / España

2009 - 2013 Ph.D. Research Fellow / Consejo Superior de Investigaciones
Científicas / España

2008 - 2009 Ph.D. Research Fellow / Fundación de Investigación del Cáncer
(FICUS) / España

2007 - 2008 University trainee (Internship) / Ministerio de Educación y
Ciencia (MEC) / España

2007 - 2007 University trainee / España
2006 - 2006 University trainee / España
2005 - 2005 University trainee / España

A.3. Formación académica
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Grado/Master/Tesis Universidad / País Año
Biología y clínica del cáncer Universidad de Salamanca /

España
2015

Licenciado en Biología Especialidad
Biología Fundamental

Universidad de Salamanca /
España

2008

A.4. Indicadores generales de calidad de la producción científica
Artículos publicados: 22 (4: primer (co)autor; 1: (co)autor de correspondencia)
Capítulos de libro: 2 (NGS guidelines for its clinical application to MDS and CMML;
Development of a tool for visualizing aCGH data)   
Citas: 508 (Google Scholar).
h-index: 13 (Google Scholar). 

Trabajos presentados en Congresos/grupos de trabajo Internacionales: 61 (ASH, EHA, MDS
symposium, ESH, IMI, ELN)
Trabajos presentados en Congresos/grupos de trabajo Nacionales: 67 (SEHH, GESMD,
GCECGH, RTICC)

Participación en Proyectos Internacionales: 12 (BD4Health, CAN.HEAL, HARMONY/
HARMONY Plus, OncNGS, NEMHESYS, SYNtherapy, MDS-RIGHT, NGS-PTL, IRON I / II,
EuGESMA)
Participación en Proyectos Nacionales/Regionales: 22

(co)Dirección de Tesis Doctorales: 2 (2021, 2019)
(co)Dirección de Trabajos Fin de Máster: 2 (2020, 2016)
(co)Dirección de Trabajos Fin de Grado: 5 (2022, 2018, 2017, 2016, 2014)

Becas de investigación:
- 2016/2018 (Beca de Investigación, FEHH)
- 2009/2013 (Beca JAEPredoctoral, CSIC)
- 2012 (Estancias Breves - Programa JAE, CSIC)
- 2007/2008 (Colaboración Universitaria, Ministerio de Educación y Ciencia)

Estancias en el extranjero:
- Posdoctoral (2019-2020), Charité-University Medicine Berlin, Prof. Dr. Lars Bullinger.
- Estancia Predoctoral (2012), en MLL-Munich Leukemia Laboratory, Dr. Alexander Kohlmann
& Dr. Torsten Haferlach.
 

Parte B. RESUMEN LIBRE DEL CURRÍCULUM
María Abáigar es   licenciada en Biología  (2008) y   Doctora  por la Univ. de Salamanca
(2015), habiendo desarrollado su tesis doctoral (Cum laude "Doctor Europeus") en  genética
molecular del cáncer hematológico, en el Centro de Investigación del Cáncer y bajo la
dirección del Prof. Dr. Jesús M Hernández Rivas y la Dra. Rocío Benito Sánchez (programa
de doctorado “Biología y Clínica del Cáncer”, USAL), con el apoyo de una beca predoctoral
del CSIC.

Como estudiante de doctorado e investigadora postdoctoral, sus actividades se han
centrado en desentrañar las   anomalías genéticas y transcriptómicas que conducen
a las neoplasias hematológicas mieloides, más específicamente los   síndromes
mielodisplásicos (SMD) y la  leucemia aguda mieloblástica (LAM), y estudiar la relación
con el  fenotipo clínico, evolución, pronóstico y respuesta terapéutica. Tiene experiencia
en técnicas moleculares para el estudio de la expresión génica (GEP basado en microarrays)
y anomalías genómicas (aCGH, NGS), siendo la secuenciación masiva la más destacada. De
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hecho, en 2012, realizó una estancia de investigación en el MLL-Münchner Leukämielabor
(Munich, Alemania), aprendiendo NGS aplicada a neoplasias hematológicas, con los Dres.
Alexander Kohlmann y Torsten Haferlach como supervisores.

De 2019 a 2020, se unió al grupo liderado por el Prof. Dr. Lars Bullinger en Charité-
Universitätsmedizin Berlin (Alemania), un líder reconocido internacionalmente en LAM. En
esta fase postdoctoral, ha participado en diversos proyectos: perfiles de RNAs circulares
mediante secuenciación con la tecnología Oxford Nanopore, análisis in-vitro de la respuesta
a quimioterapia con la plataforma Cellply (como supervisora),   secuenciación  de exoma
(DRAMA, SyTASC, principalmente análisis y filtrado de variantes). En 2020 se reincorporó
al grupo de Genética Molecular en OncoHematología del IBSAL, desarrollando su actividad
principal dentro de los proyectos   HARMONY/ HARMONY-PLUS  (apoyo en la traducción
técnica de datos clínicos/moleculares a la plataforma Big Data) y  NEMHESYS (plataforma de
enseñanza de NGS).

Además, durante su carrera investigadora ha estado involucrada en varios   proyectos
nacionales  e   internacionales  (34) habiendo participado en, aparte de los arriba
mencionados, EuGESMA, IRON, NGS-PTL, MDS-RIGHT, SYNtherapy, oncNGS, CAN.HEAL,
BD4Health.  Es coautora de   22 publicaciones  científicas y 2 capítulos de libro, con un
índice h de 13 (Google Scholar) y tiene varias contribuciones a   congresos nacionales e
 internacionales (128).

Tiene cierta experiencia en la tutoría de estudiantes, tanto en España como en
Alemania. De hecho, ha codirigido 5 proyectos de fin de carrera, 2 tesis de máster y
2 tesis doctorales. Además, ha participado en la docencia de “Citogenética Molecular en
OncoHematología” (Máster en Biología y Clínica del Cáncer y Medicina Traslacional) en el
Centro de Investigación del Cáncer-Universidad de Salamanca.

Parte C. MÉRITOS MÁS RELEVANTES 

C.1. Publicaciones
AC: Autor de correspondencia; (nº x / nº y): posición firma solicitante / total autores. Si aplica,
indique el número de citaciones

1 Artículo científico.  I Serramito-Gómez; KM Clarke; AE Rodríguez-Vicente;
et al; JM Hernández-Rivas; (5/10) M Abáigar.  2021.  NEMHESYS—European
Perspective on the Implementation of Next-generation Sequencing Into Clinical
Diagnostics. HemaSphere. 5-3, pp.e541.  https://doi.org/10.1097/HS9.0000000000000541

2 Artículo científico.  K Janusz; M Martín-Izquierdo; F López-Cadenas; et al; M
Díez-Campelo; (23/24) M Abáigar (AC).  2021.  Clinical, biological and prognostic
implication of SF3B1 co-occurrence mutations in very low/low and intermediate-risk MDS
patients. Annals of Hematology.  https://doi.org/10.1007/s00277-020-04360-4

3 Artículo científico.  S Sandmann; AO de Graaf; M Tobiasson; et al;
M Dugas; (5/15) M Abáigar.  2020.  Multicenter Next-Generation Sequencing
Studies Between Theory and Practice: Harmonization of Data Analysis
Using Real-World Myelodysplastic Syndrome Data.  The Journal of Molecular
Diagnostics. 23-3, pp.347-357.  https://doi.org/10.1016/j.jmoldx.2020.12.001

4 Artículo científico.  M Martín-Izquierdo; (2/21) M Abáigar; JM Hernández-Sánchez; et
al; JM Hernández-Rivas.  2020.  Co-occurrence of cohesin complex and Ras signaling
mutations during progression from myelodysplastic syndromes to secondary acute myeloid
leukemia. Haematologica.  https://doi.org/10.3324/haematol.2020.248807

5 Artículo científico.  JM Hernández-Sánchez; E Lumbreras; M Díez-Campelo;
et al; AE Rodríguez-Vicente; (6/13) M Abáigar.  2020.  Genome-wide
transcriptomics leads to the identification of deregulated genes
after deferasirox therapy in low-risk MDS patients.Pharmacogenomics
Journal. 20-5, pp.664-671.  https://doi.org/10.1038/s41397-020-0154-5

https://doi.org/10.1097%2FHS9.0000000000000541
https://doi.org/10.1007%2Fs00277-020-04360-4
https://doi.org/10.1016%2Fj.jmoldx.2020.12.001
https://doi.org/10.3324%2Fhaematol.2020.248807
https://doi.org/10.1038%2Fs41397-020-0154-5
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6 Artículo científico.  L Palomo; M Ibáñez; (3/25) M Abáigar; et al; Spanish Group of
MDS (GESMD).  2019.  Spanish Guidelines for the use of targeted deep sequencing
in myelodysplastic syndromes and chronic myelomonocytic leukaemia.British Journal of
Haematology. 188-5, pp.605-622.  https://doi.org/10.1111/bjh.16175

7 Artículo científico.  JC Caballero; M Sánchez-Barba; JM Hernández-Sánchez; et
al; M Díez-Campelo; (15/19) M Abáigar.  2019.  Chronic graft-versus-host disease
could ameliorate the impact of adverse somatic mutations in patients with
myelodysplastic syndromes and hematopoietic stem cell transplantation.Annals of
Hematology. 98-9, pp.2151-2162.  https://doi.org/10.1007/s00277-019-03751-6

8 Artículo científico. M Hernández-Sánchez; J Kotaskova; A Rodríguez-Vicente; et al; S
Pospisilova; (6/18) M Abáigar. 2018. CLL cells cumulate genetic aberrations prior to the first
therapy even in outwardly inactive disease phase. Leukemia. 33-2, pp.518-521.

9 Artículo científico.  MT Cedena; I Rapado; A Santos-Lozano; et al; J Martínez-López;
(6/14) M Abáigar.  2017.  Mutations in the DNA methylation pathway and
number of driver mutations predict response to azacitidine in myelodysplastic
syndromes. Oncotarget. 8-63, pp.106948-106961.  https://doi.org/10.18632/oncotarget.22157

10 Artículo científico. M Forero-Castro; C Robledo; R Benito; et al; JM Hernández-Rivas;
(7/28) M Abáigar.  2017.  Mutations in TP53 and JAK2 are independent prognostic
biomarkers in B-cell precursor acute lymphoblastic leukaemia.  British Journal of
Cancer. 117-2, pp.256-265.  https://doi.org/10.1038/bjc.2017.152

11 Artículo científico.  K Janusz; M del Rey; (3/14) M Abáigar; et al; JM
Hernández-Rivas. 2017. A two-step approach for sequencing spliceosome-related genes
as a complementary diagnostic assay in MDS patients with ringed sideroblasts. Leukemia
Research. 56, pp.82-87.  https://doi.org/10.1016/j.leukres.2017.01.031

12 Artículo científico. S Aibar; (2/6) M Abáigar; FJ Campos-Laborie; JM Sánchez-Santos;
JM Hernández-Rivas; J De Las Rivas.  2016.  Identification of expression patterns
in the progression of disease stages by integration of transcriptomic data.  BMC
Bioinformatics. 17-Suppl 155, pp.432.  https://doi.org/10.1186/s12859-016-1290-4

13 Artículo científico.  (1/19) M Abáigar; C Robledo; R Benito;
et al; JM Hernández-Rivas.  2016.  Chromothripsis Is a Recurrent
Genomic Abnormality in High-Risk Myelodysplastic Syndromes.  PLoS
One. 11-10, pp.e0164370.  https://doi.org/10.1371/journal.pone.0164370

14 Artículo científico. M Forero-Castro; C Robledo; R Benito; et al; JM Hernández-Rivas;
(4/25) M Abáigar. 2016. Genome-Wide DNA Copy Number Analysis of Acute Lymphoblastic
Leukemia Identifies New Genetic Markers Associated with Clinical Outcome.  PLoS
One. 11-2, pp.e0148972.  https://doi.org/10.1371/journal.pone.0148972

15 Artículo científico.  M del Rey; R Benito; C Fontanillo; et al; JM
Hernández-Rivas; (7/14) M Abáigar.  2015.  Deregulation of genes related to iron
and mitochondrial metabolism in refractory anemia with ring sideroblasts.  PLoS
One. 10-5, pp.e0126555.  https://doi.org/10.1371/journal.pone.0126555

16 Artículo científico.  JF De Paz; R Benito; J Bajo; AE Rodríguez; (5/5) M
Abáigar.  2015.  aCGH-MAS: analysis of aCGH by means of multiagent system.  Biomed
Research International. 2015, pp.194624.  https://doi.org/10.1155/2015/194624

17 Artículo científico.  S Saumell; L Florensa; M Rodríguez-Rivera; et al; F Solé;
(7/26) M Abáigar.  2014.  Fluorescence in situ hybridization analysis does not increase
detection rate for trisomy 8 in chronic myelomonocytic leukemia.  Leukemia &
Lymphoma. 56-1, pp.242-243.  https://doi.org/10.3109/10428194.2014.914197

18 Artículo científico.  L Arenillas; M Mallo; F Ramos; et al; F
Solé; (10/22) M Abáigar.  2013.  Single nucleotide polymorphism array
karyotyping: a diagnostic and prognostic tool in myelodysplastic syndromes
with unsuccessful conventional cytogenetic testing.  Genes Chromosomes
Cancer. 52-12, pp.1167-1177.  https://doi.org/10.1002/gcc.22112

19 Artículo científico.  S Weissmann; A Roller; S Jeronim; et al; A
Kohlmann; (5/12) M Abáigar.  2013.  Prognostic impact and landscape of
NOTCH1 mutations in chronic lymphocytic leukemia (CLL): a study on 852
patients. Leukemia. 27-12, pp.2393-2396.  https://doi.org/10.1038/leu.2013.218

https://doi.org/10.1111%2Fbjh.16175
https://doi.org/10.1007%2Fs00277-019-03751-6
https://doi.org/10.18632%2Foncotarget.22157
https://doi.org/10.1038%2Fbjc.2017.152
https://doi.org/10.1016%2Fj.leukres.2017.01.031
https://doi.org/10.1186%2Fs12859-016-1290-4
https://doi.org/10.1371%2Fjournal.pone.0164370
https://doi.org/10.1371%2Fjournal.pone.0148972
https://doi.org/10.1371%2Fjournal.pone.0126555
https://doi.org/10.1155%2F2015%2F194624
https://doi.org/10.3109%2F10428194.2014.914197
https://doi.org/10.1002%2Fgcc.22112
https://doi.org/10.1038%2Fleu.2013.218
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20 Artículo científico.  (1/15) M Abáigar; F Ramos; R Benito; et al; JM
Hernández-Rivas.  2013.  Prognostic impact of the number of methylated genes in
myelodysplastic syndromes and acute myeloid leukemias treated with azacytidine. Annals
of Hematology. 92-11, pp.1543-1552.  https://doi.org/10.1007/s00277-013-1799-9

21 Artículo científico.  V Ademà; JM Hernández-Rivas; (3/40) M Abáigar; et
al; F Solé.  2013.  Application of FISH 7q in MDS patients without
monosomy 7 or 7q deletion by conventional G-banding cytogenetics:
Does -7/7q- detection by FISH have prognostic value?.  Leukemia
Research. 37-4, pp.416-421.  https://doi.org/10.1016/j.leukres.2012.12.010

22 Artículo científico.  R Benito; E Lumbreras; (3/10) M Abáigar;
et al; JM Hernández-Rivas.  2012.  Imatinib therapy of chronic
myeloid leukemia restores the expression levveles of key genes
for DNA damage and cell-cycle progression.  Pharmacogenetics &
Genomics. 22-5, pp.381-388.  https://doi.org/10.1097/FPC.0b013e328351f3e9

23 Capítulo de libro.  JF De Paz; C Zato; M Abáigar; AE Rodríguez-Vicente; R Benito;
JM Hernández-Rivas.  2012.  Visual analysis tool in comparative genomics.  Advances in
Intelligent and Soft Computing 6th International Conference on Practical Applications of
Computational Biology & Bioinformatics. Springer. 154, pp.121-127. ISSN 1867-5662, ISBN
978-3-642-28838-8.  https://doi.org/10.1007/978-3-642-28839-5_14

 
C.3. Proyectos y Contratos
1 Proyecto.  Grant Agreement No. 874467,  oncNGS: NGS diagnostics in 21st century

oncology: the best, for all, at all times.  Unión Europea. M Van den Bulcke.  2020-
2026.  12.221.843,75  €.  Partipante.  Objetivo: Investigación y desarrollo de soluciones
novedosas y asequibles para proporcionar los mejores paneles de secuenciación masiva
(NGS) para el diagnóstico de rutina de todos los tumores sólido...

2 Proyecto.  Grant Agreement No. 101080009,  CAN.HEAL: Building the EU Cancer
and Health Genomics platform.  Unión Europea. M Van den Bulcke.  2022-
2024. 6.000.000 €. Partipante.

3 Proyecto. GRS 2506/A/22, Análisis de los enfermos con alteración de PAX5: identificación
de nuevos subtipos de riesgo en la leucemia aguda linfoblástica infantil mediante
secuenciación masiva.  GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. S
Riesco Riesco. 2023-2023. 16.500 €. Miembro de equipo.

4 Proyecto.  GRS 2493/A/22,  Enfermedades de la hemostasia en el sangrado menstrual
abundante. Evaluación de predictores, nuevos test diagnósticos y calidad de
vida.  GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. JR González
Porras. 2023-2023. 17.600 €. Miembro de equipo.

5 Proyecto.  Grant Agreement No. 101082534,  BD4Health: Big Data for Health.  Unión
Europea. JM Hernández-Rivas. 2022-2023. 55.000 €. Miembro de equipo.

6 Proyecto. SA118P20, Análisis genómico y funcional de las mutaciones, productos de fusión
y variaciónes en el número de copias, mediante secuenciación masiva y estudios in-vitro
e in-vivo: Implicaciones en leucemia aguda linfoblástica de linaje B (LAL-B).. Consejería
Educación. Junta Castilla y León. JM Hernández-Rivas. 2020-2023. 264.000 €.

7 Proyecto.  Grant Agreement No. 945406,  HARMONY PLUS: Healthcare Alliance for
Resourceful Medicines Offensive against Neoplasms in HematologY - PLUS.  Unión
Europea. JM Hernández-Rivas. 2020-2023. 11.882.669 €. Miembro de equipo. Objetivo:
Ampliación del proyecto HARMONY, para el desarrollo de una plataforma de datos,
Big Data, (centrada en los resultados, pronóstico "outcomes") para desarrollar proyectos
cooperativos con la ...

8 Proyecto.  Grant Agreement No. 116026,  HARMONY: Healthcare Alliance for
Resourceful Medicines Offensive against Neoplasms in HematologY. Unión Europea. JM
Hernández-Rivas. 2017-2023. 42.283.061,59 €. Miembro de equipo. Objetivo: Desarrollo
de una plataforma de datos, Big Data, (centrada en los resultados, pronóstico "outcomes")
para desarrollar proyectos cooperativos con la finalidad de optimizar la atención de los...

https://doi.org/10.1007%2Fs00277-013-1799-9
https://doi.org/10.1016%2Fj.leukres.2012.12.010
https://doi.org/10.1097%2FFPC.0b013e328351f3e9
https://doi.org/10.1007%2F978-3-642-28839-5_14


6

9 Proyecto.  Project Ref: 612639-EPP-1-2019-1-ES-EPPKA2-KA,  NEMHESYS: NGS
Establishment in Multidisciplinary Healthcare Education SYStem.  Unión Europea. JM
Hernández-Rivas. 2020-2022. 829.290 €. Miembro de equipo. Objetivo: Desarrollo de una
clase magistral innovadora, impulsada por la demanda, para proporcionar al personal
cualificado las habilidades y conocimientos técnicos y bioinformáticos esenciales neces...

10 Proyecto.  FS/34-2020,  Estudio de los mecanismos moleculares que subyacen al
envejecimiento y las neoplasias hematológicas: hematopoyesis clonal de potencial
indeterminado (CHIP).  Fundación Samuel Solórzano Barruso. M del Rey.  2021-
2021. 2.004,15 €. Miembro de equipo.

11 Proyecto.  GRS 2155/A/2020,  Estudio de los mecanismos moleculares implicados
en la transformación de los Síndromes Mielodisplásicos a Leucemia Aguda
Mieloblástica.  GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. M
Díez-Campelo. 2020-2021. Miembro de equipo.

12 Proyecto. PeDiOn - AML: Comprehensive whole-genome study of cytogenetically normal
Acute Myeloid Leukemia without known driver mutations. Berlin Institute of Health (BIH). L
Bullinger. (Charité Universitätsmedizin Berlin / Berlin Center for Digital Health, BIH). 2020-
2021. Miembro de equipo.

13 Proyecto. PI18/01500, Estudio genómico y funcional de la concurrencia de alteraciones
genéticas y de la resistencia a fármacos en pacientes de leucemia linfática crónica mediante
modelos celulares y animales.  Instituto de Salud Carlos III. JM Hernández-Rivas. 2019-
2021. 135.520 €. Miembro de equipo.

14 Proyecto. SA271P18, Medicina personalizada en la leucemia aguda linfoblástica (LAL).
Uso clínico de las tecnologías de secuenciación masiva. Consejería de Educación, Junta
de Castilla y León. JM Hernández-Rivas. 2019-2021. 120.000 €. Miembro de equipo.

15 Proyecto.  Grant Agreement No. 811171,  SYNtherapy: Synthetic Lethality for
Personalized Therapy-based Stratification In Acute Leukemia.  Unión Europea. JM
Hernández-Rivas. 2019-2021. Miembro de equipo. Objetivo: desarrollar un modelo basado
en el aprendizaje automático para predecir el tratamiento personalizado de la leucemia
aguda recidivante o refractaria.

16 Proyecto. PI17/01741, Caracterización de los SMD de bajo riesgo sin sideroblastos en
anillo: de las CPH a las vesículas extracelulares circulantes. Instituto de Salud Carlos III. M
Díez-Campelo. 2018-2021. 197.230 €. Miembro de equipo.

17 Proyecto.  GRS 2068/A/19,  Identificación de la hematopoyesis clonal de potencial
indeterminado (CHIP) mediante secuenciación masiva como factor de riesgo en pacientes
con tromboembolismo pulmonar no provocado y riesgo vascular. GERENCIA REGIONAL
DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. MA Fidalgo Fernández. 2019-2020. 13.860 €. Miembro
de equipo.

18 Proyecto. Grant Agreement No. 634789, MDS-RIGHT: Providing the right care to the right
patient with MyeloDysplastic Syndrome at the right time. Unión Europea. T de Witte. 2015-
2020.  5.999.998,75  €.  Miembro de equipo.  Objetivo: Definición e implementación de
intervenciones más efectivas y seguras para ciudadanos europeos mayores con anemia y
/ o SMD. Contribución: intercambio de datos de secuenciación masiva (NGS...

19 Proyecto.  PI15/01471,  Análisis genómico y funcional de la evolución clonal en los
enfermos con leucemia linfática crónica y en un modelo "in vitro" de modificación genética
dirigida. Instituto de Salud Carlos III. JM Hernández-Rivas. 2016-2018. 134.915 €. Miembro
de equipo.

20 Proyecto.  FS/21-2016,  Análisis funcional in vivo del truncamiento del gen ATM en
células stem hematopoyéticas humanas mediante la tecnología de edición genómica
CRISPR/Cas9: Implicaciones en leucemia linfocítica crónica. Fundación Samuel Solórzano
Barruso. V Alonso-Pérez. 2017-2017. 1.500 €. Miembro de equipo.

21 Proyecto. Desarrollo de una Guía de Secuenciación Masiva en Síndromes Mielodisplásicos
y Leucemia Mielomonocítica Crónica.  GESMD (Grupo Español de Síndromes
Mielodisplásicos). E Such Taboada. 2016-2017. 10.000 €. Miembro de equipo.

22 Proyecto.  GRS 1349/A/16,  Impacto clínico y pronóstico de la presencia de
mutaciones somáticas en pacientes con SMD de bajo riesgo sin sideroblastos en
anillo. GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. M Díez-Campelo. 2016-
2017. 18.539 €. Miembro de equipo.
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23 Proyecto.  BIO/SA52/14,  Estudio de las mutaciones presentes en las células
progenitoras hematopoyéticas en los Síndromes Mielodisplásicos mediante secuenciación
masiva. GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. M del Rey. 2014-
2015. 37.740 €. Miembro de equipo.

24 Proyecto. HUS272U13, Estudio de la leucemia aguda linfoblástica B mediante microarrays
y secuenciación de última generación. JM Hernández-Rivas. 2013-2015. 35.000 €. Miembro
de equipo.

25 Proyecto.  Grant Agreement No. 306242,  NGS-PTL: Next Generation Sequencing-
Personalized therapy in Leukemia.  Unión Europea (FP7). G Martinelli.  2013-
2015. 7.623.351,88 €. Miembro de equipo.

26 Proyecto. BIO/SA31/13, Estudio de las alteraciones en el gen IKAROS en Leucemia Aguda
Linfoblástica. GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. R Benito. 2013-
2014. 22.098 €. Miembro de equipo.

27 Proyecto. BIO/SA47/13, Estudio mediante secuenciación masiva de las mutaciones de los
genes implicados en síndromes mielodisplásicos. GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE
CASTILLA Y LEON. JM Hernández-Rivas. 2013-2014. 42.990 €. Miembro de equipo.

28 Proyecto.  FUCALHH2013,  Estudios de la Leucemia Aguda Linfoblástica mediante
ultrasecuenciación.  Fundación Castellano Leonesa de Hematología y Hemoterapia
(FUCALHH). JM Hernández-Rivas. 2013-2014. 6.000 €. Miembro de equipo.

29 Proyecto. GRS 874/A/13, Estudio de los cambios genómicos y transcriptómicos asociados
a la presencia de mutaciones en Síndromes Mielodisplásicos.  GERENCIA REGIONAL
DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. M Díez-Campelo. 2013-2013. 14.900 €. Miembro de
equipo.

30 Proyecto.  Estudio genómico y epigenético de los síndromes mielodisplásicos (SMD)
mediante microarrays de alta densidad. Evaluación de la respuesta terapéutica. Fundación
Samuel Solórzano Barruso. JM Hernández-Rivas. 2012-2012. 5.500 €. Miembro de equipo.

31 Proyecto. BMBS COST Action BM0801, EuGESMA: Translating genomic and epigenetic
studies of MDS and AML. Unión Europea. K Mills. 2008-2012. 1.000.000 €. Miembro de
equipo.

32 Proyecto. 355/A/09, Estudio genómico y epigenético de los síndromes mielodisplásicos
(SMD) mediante microarrays de alta densidad. Evaluación de la respuesta
terapéutica.  GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. M
Díez-Campelo. 2009-2011. 90.000 €. Miembro de equipo.

33 Proyecto.  Identificación del riesgo de transformación a leucemia aguda en enfermos
con síndromes mielodisplásicos (SMD) mediante el análisis del transcriptoma y del
patrón de metilación.  GERENCIA REGIONAL DE SALUD DE CASTILLA Y LEON. JM
Hernández-Rivas. 2009-2010. 28.000 €. Miembro de equipo.

34 Proyecto.  Grant Agreement No. ????????,  IMPACT-AML.  European Union. G
Martinelli. Miembro de equipo.

35 Contrato. IRON-III: The Interlaboratory Robustness of Next-generation sequencing study
III  Roche IVS.  T Haferlach. Desde 2014.

36 Contrato. IRON-II: The Interlaboratory Robustness of Next-generation sequencing study II
 Roche Molecular Diagnostics S.L..  T Haferlach. Desde 2012.

 
 
C.5. Estancias en centros de I+D+i públicos o privados
1 Charité - Univ. Medicine Berlin. Alemania. Berlin. 08/05/2019-16/08/2020. Posdoctoral.
2 Queen's University Belfast. Centre for Cancer Research & Cell Biology (CCRCB). Reino

Unido. Belfast. 10/08/2013-18/08/2013. Invitado/a.
3 MLL Münchner Leukämie Labor GmbH.  MLL Münchner Leukämie Labor

GmbH. Alemania. Munich. 04/06/2012-30/11/2012. 6 meses. Doctorado/a.
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